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BEESEMNEMERMEMEER - M/RNEE | BREHEXR - BITRRE with loss of function in canine
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mutations associated with loss
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glycerol Guanine Nucleotide
Exchange Factor | gene
mutations associated with loss
of function in canine platelets
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B4 FRABENMYHIER  E—RBMRRSKREE S/ R EBEMEEVE Y | EER | anomalyinadog
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TR M Ew F72RE  2—BHREVIRNEAMERMELTSN | ERSHFHERLMDALSE [EER mutation responsible for
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FERMREMEOIIE - EARREIBEZE 0 mEE - EK o DRI OBE mitochondrial protein, is
AMEARNS EIRAEREEZEREET -4 REEREE  FEHER associated with the
EEMRPRIREZEARM - KRABOREER W AR AR S - development of dilated
BRARONETE - BEOHRDA RO cardiomyopathy in the
=18 - AUABEREORIHER FTREFLT - Doberman pinscher
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Polycystic Kidney Disease in
Bull Terriers

¢.799C>T : The molecular basis
of canine pyruvate kinase
deficiency

¢.848T>C: The molecular basis
of canine pyruvate kinase
deficiency

€. 994G>A: The molecular
basis of canine pyruvate kinase
deficiency

c.1431_1432insAAGACC :
Identification of a 6 base pair
insertion in West Highland
White Terriers with erythrocyte
pyruvate kinase deficiency.
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and Simultaneous Sequencing
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sC: Mutation in HSF4
associated with early but not
late-onset hereditary cataract
in the Boston terrier
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¢.2404-2406del : IQCB1 and .
PDE6B Mutations Cause Similar
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in Two Closely Related Terrier Dog
Breeds
€.952-953insC : IQCB1 and PDE6B
Mutations Cause Similar Early.
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Two Closely Related Terrier Dog
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¢.521_522InsA: Progressive retinal
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¢.1552 A>T : LGI2 truncation
causes a remitting focal
epilepsy in dogs
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€.296G>A: A canine Arylsulfa-
tase G (ARSG) mutation leading
to a sulfatase deficiency is
associated with neuronal ceroid
lipofuscinosis
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Rl - HpERASE_BOBRUENRE | TRERIABEAESE |RBR| ST S nuria
- BREVRRGEEE - WERERAR | R RO RERIAR -
W EMERDAS  BHERBATmEE | FRER - HRD - HRE
CEBEA  BRREME  REBREMNE | B FRERS
HMRBIE -

24 ST 47 1 Bk B R B EE R —ERIR R B RN AN BBAEMERI4EZERE | M | g.chr7:41325010_41340731de
(Episodic % ERERMESERONAER ERBEIRERE - 28 | EE® | |:Acanine BCAN microdele-
falling BE  REHEN - RS tion associated with episodic
syndrome) BIDEAEHEL - B falling syndrome

RIBRIERS CER M IRE
% - BHEERENNED
BB -

25 BEEH BUSRBBEREMUNE—RREMRYR-1E RAREEEERE RSB OB | B8N <1640T>C: Autosomal
(Malignant - B—TEMNIR R RS IR R R AL B FIRRE - BE I | EER dominant canine malignant
Hyperthermia)| %% - RYRIEEGFH S A PR EZEE - AEEMOMRIS - hyperthermia is caused by a

ENRADERSRICEEEER - BHAR mutation in the gene
ERNEREE - ARGEERE  #AK encoding the skeletal muscle
ETRERBRIR - BEBEMITBRE PG calcium release channel
IBEMIRAMBFZE (MEFRS ) BHIESHR (RYR1)

MeEMWRE  EEASES  SRERREE

REILE - IERBRRIDABREYERT -

— R ER R R G H DURSIRERIES &

ROATBRRETRT -

26 IRIBAE HRIBERRREMNE L2 R EECOLIIAR M REMETANZER | B8EA| c.622-37-31del : A Contracted

(Dwarfism) - B TEHRBREAREERERTEY LEFIRE - BT ANEE - BER DNA Repeat in LHX3 Intron 5
REMIZENBRRLLBIN BB ER - BIURLLERSG - AURRSZ S22 Is Associated with Aberrant

BARE  ARERSHNE Splicing and Pituitary

H - mEAIBAMEERNES Dwarfism in German

LEIERER - Shepherd Dogs
c.143G>C: A COL11A2
Mutation in Labrador
Retrievers with Mild
Disproportionate Dwarfism




27 SR M SRS EAE T — B R E AN NEE S R Tk GBI EH PR - HmiZH | AW c.803C>T: A missense
BEE BRI AN 5 LA 3 A S FR S B A B (B R BEHFAE  AWAELDE | BEK | mutation in canine CIC-1
(Congenital - IR RR S A BB G R S T oEE EEDE - RIVBED - BB causes recessive myotonia
Myotonia) FRAE - $HE5AERENEIS N - SRR 71 PUR AR AN B IMNERBRZAE A - congenita in the dog

IAEEE XA R - SR EEERETE BRI - NBEHE
EBE - REFIRDAMAIZZENNE - ALK BARSME - NARKERE €.2665insA : A novel mutation
MALRE R BN BREBE - THE—ER WIHEARRE - BREFIAKEEDAYANL of the CLCN1 gene associated
ENREEEARBENIMAMBE - FinkkiE AREEEE - IR - 5 with myotonia hereditaria in
NEZEaERNEREERATRE - S BREEA TR - SRR an Australian cattle dog
BRENBEWAREME R S REE) S5 - BRF—IRPENR - FEEK

BIEEEAEE  THEIRN

.- LRELETERRFSS  F&

2% - ORI AHRIHEHE

BAWBE - IWERE - FIR

BEX AEEZ - NEEE

FLEAHE  BEADNEL

IRIRPINE - MEBEZTE

FRENIBE PR -

28 FLAERIIEIZR | ARG R PEBURREN N EITHRAEEE FIRLNANBEER  BEM | S8BIA| c930_940del : A mutation in
Ve MSTNER - 2—EREEBIEMVAN AL BORMER - SRATRORBRISRERA A | EER the myostatin gene increases
(Myostatin 7w - REEHFEMIIINBRFIERE - KM - EEMEE - NMENRES - 52 muscle mass and enhances
defect) NERNHIZREASHETLT% - EEIEERE BEFIZRE - CIBEEERFIAREAL rating performance in

- BREHBEEL TIEREE SN M S AEM - heterozygote dogs
#) - ERINFIRERZ BRI BEHEF

- PR LEARBEE BRI AL AR R - AR ALY

AR -

29 FRENES FRUNENGEES RN SRS LM E12-16 BRI HIRBEN AN | MINHRAR| c.622G>A : Identification of a
REE MEERES ARIERE - RBIE - JMIEMTERE ZHEERER - BEARRE | $RIEBER|  Mutation in the CHAT Gene of
(Congenital HERZT - EHE TSRS - B ZETIREBFIARRE - REILUR Old Danish Pointing Dogs
Myasthenic S RESBHHAZER - RAIERETS 23008 - B Affected with Congenital
Syndrome) MRBRSEBRE - J0BARE Myasthenic Syndrome

SRS - BERASIEE -

RELHER - HILIREEY ¢.1010T>C : A COLQ Missense
RIBRR P IRIE AR - TEREAR S Mutation in Labrador

IR ZAIAESTE S I 0 — BRI Retrievers Having Congenital
B RBEREHERLIR - Myasthenic Syndrome

30 IERMRE RN RERRREEUNELARRERN FEARTIBEFSESKEIBE - B | B{E&RM| <.1583_4insG : Research An
(Gallbladder ABCB4EKR - 2—EEEINEEEERE - BN BEaE . B%AR - BN - I8 | BER insertion mutation in ABCB4 is
mucocele MR WAPBINEEIEHE - NNBZNHRERE | B BE S5 BeE - ¥ associated with gallbladder
formation) C BHEEFNRER  BEEKSWBERIE - REE - OERE  BF . mucocele formation in dogs

MEEERERNER - RIRREERSE  BE | B 8. B8E0S . /VEB
BRI  MERBIRIGL  MREEME - BRE— | B RIIMAKRTERES -
BB R E - EEFRICH(CFRIET - BT

HHERWESENEREREM - I T2HSE

FrAafEmMEEMRELD  THEREZWRE

TAE - HitAZEGERERMEE -

31 ELE FABEELBREARANBRARE - Ay | RFERRK  BREEAZSHZME R4 €3067G>A: Glomerulopathy
e EOENMBELEERBREZERYK - M2 | ¥F  ERPULBAZER | &5 and mutations in NPHS1 and
(Familial ARRD  BROIERERIASEAENER | 22NEAE - BEERESE KIRRELZ in soft-coated
Nephropathy) S A SEEBEELE - MRSBEERE BERRBERERME 81 Wheaten Terrier dogs

ERMKREKEE BSHESEGFSREE | BERKMBEK - B -
PHRMBDPBBRLEENETERS  BRoERE | BEAR  BERK  E5BN ¢.1877C>G : Glomerulopathy
FA MR- HBEMERDHESL - e - WIRIBKBE - AolEE and mutations in NPHS1 and
EZAEELR - KIRREL2 in soft-coated
Wheaten Terrier dogs

32 BERBAR NERBEARBRREMNEBLTRREE HAERIAEERRIEEIESR - | BB ¢2083C>T: Canine chondro-
(Skeletal IGTALOEH - 2E—BENNERBEENER - | BEAR  REUEMNA3E |EEH dysplasia caused by a
dwarfism) HRRSgARERE RS  SNEREEIE | BRRNREER  TEXREBE truncating mutation in

REFEHAN - BREUEFEZSIE - TF - BAREHEEAREN  BEER collagen-binding integrin
e - BB - &S FERB\LUKENERE | B RIBMEBE - BEeA - alpha subunit 10.
BRE - JEEA - TERE - 2FRE
- SRR FEE - BN g.chr14:63600045_63729942d
FEMES - AEREE - Ak el129897bp : Partial Deletion
% - HRREESE—M - of the Sulfate Transporter
SLC13ALl Is Associated with an
Osteochondrodysplasia in the
Miniature Poodle Breed
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[REMESE [RE M A E B B IS B R R M N B34 R E AEAR B MARBILENAKIRE | RBERME| p.Arg96X : CCDC39 is required
EBfEh 2CCDC39E[R - 2—EHNMELRRIGER | ERALER 2R - FIRER | EER for assembly of inner dynein
(Primary ciliary| BIFFRRBIEINATAIER - TERRBEST BREL R 8% 2 arms and the dynein
dyskinesia) HEL - dESMAEEREHNEH NEABHRK B ZREX ZREMX regulatory complex and for

- MERNSHENBMEBENEREE MZREEER - EASEEL normal ciliary motility in

EERBABBRINAIEDR - ERAEREN BRIERR - FEIRANKR - EIEIR humans and dogs

EEREABBRINAEIED - BIER FERHA BEETHMN - KRR

BRI ERZREE - BRNEEEET - MEHEE - HERTES

ZURERE  [RENENEEANEFEHR FBHER - B CHBNE

RS RN EZIER - BREUHEE &SR - IMEFE KA K ST S

BIIEBIREBL0%M FRSEFRT—ENE IRIEESHIER - FEHRPA

it - BEESERPRAR  HOBEHE - BHREPEERLE -

MEEARNHEEES HE— - 2ERMRENR

BHEBXESRUTHARE  BEESE R

RINZER - RIRB TR REREMRNZRE

&R - IRsEMHEAMBMMPE R - IMESIEE

FRBURIREKRE ~ 1B RSB BB GAPE IS AR 1

rEE -
ZEEYH SEEYPREBBRREMNEL4FREIEN MDRIEFEZERWAEHZE | 224 €.227_230del : Development
(Multi-Drug MDR1EE - 2— BN EEEER - MWEIRELEIEERESE S | B8R of a PCR-based diagnostic
Sensitivity) MDRIEFEEGFELP-EER - ©2—BEH B - MERAZEMEATISIE | BEEER| test detecting a nt230(deld)

R - ERREIZEMRIFI D (4RI E AR ) —RIBEMER - BFER MDR1 mutation in dogs:

DURIE e 22 E AERRNNAH PEESE B OE - RRFEME - verification in a moxidec-

Z/EMA - EMDRIEERE - [REI TP-HEER KHF - B BEERT - tin-sensitive Australian

YR AECIRES - FEDERERR Shepherd

IEM ABERB UL -
REMSE [REEMFERRAEIE (PH | ) BURREMMNE FERZBEERE3-4mH - | 38 €.996G>A : Primary hyperox-
B8 PRAEIE 25258 FAGXTER - 2—BARIEEA FERZRE  FEYRUAR - | EEER| aluriain Coton de Tulear
(Primary HIEBS | REFBIRAAE AR - BRARETP &Nt - FEEAREEAE - R
hyperoxaluria | EMERERMS  SIEBRIEE - REUSE A BERE - RRID - ERFET -
type I) BIRER=TBFEHEAARN - SRERSNTE ERENERT  REUSE

HRHERIEER - HP1BERERERREN B PRAE1ELE] 5| B & MAEFA M

RERREAR - 80%NREMSEMKES ISR E

RN FERBLEREMSIEN - EREE—EX

REERABHEERAN/NSF - TUH#E

MIBA - 2R BRENRLEY - M4k

ERCHRH - A - EREEIRANARARE

s hAERRE RAERERBRRNHE

EHELERSN - TERR RGP - BB L5 4

& ERAANERNES - BMosEE5IHE

R - RIBEFBRISS - FRSHEBERER

BWESMERE - 555 BEAMSEPIAELIR

BREEY  AASEREREGEERS

ENBREAEEREN/NED -
RRITEENE | WRITEE D EEURREMNIFREIZMGAA BEE2-3FBMATRER | H8
(Glycogen 2R ARBUESFREENo-1 - 485 EEE - BBRIE - NARMEN - | EEER
Storage ISR - ISR T ERERR(LBER SRRREE SRR HAEX
Disease Type Il)|  “E=FEREMATE - BABERGE - O A RRSHEENER - B

BENEFHSEEEZREAEBNAMEY - - RlEROERE - BHES

E2ARAME SR MR EAMRAEL - PERRINE . S HECH S TR -

INENB IR R FETE -

MSMITRE MSRITTRIERRREMUNEITREREN 1-2BEERR  RRERE | K& c.866C>T: A novel GUSB
VIIE GUSBER - 2—EZHAHIEHEHAAE . BRRZ)\ . BIEEE - BT | &S| mutation in Brazilian terriers
(Mucopolysac BTIEYS - ANP-EE T REABERIEHT - 206 MREX - BREMR  WEEE with severe skeletal abnormal-
-charidosis FRAZ - BREZP-BERTREENNSER RMRBERRE - HERA - ities defines the disease as
Type VII) MEWMBPRER - 4-TMERBRSHREMAZHE REERER - BRERELIR mucopolysaccharidosis VI

- RIRREMANE - RARARURSEE B
2 - AR - AREER - ORISR A AR AR AR
AERER  IEMSHENAZEREY - B

RBATARZEE - BROCHER - &&EEMNE
BEBAR -

IBYEAR

¢.559G>A : Mucopolysaccha-
ridosis type VIl in a German
Shepherd Dog

w



6 EEGLERD | EEREERDNIENEBRERREMNNE27 ERER - BLZ/) . mEF B8R 9.chr27:6895068-6895070GG-
MIEMER SEREi FWVDRER - RRAB/NE LR FUEREHNBIE - B | BER G>GG : Hereditary 1,25-Dihy-
(Hereditary SR EH S EQEEEIIER - B/ NE BEERS - droxyvitamin D-Resistant
Vitamin D- HIRARL BV EIRUCRL ) - 15 Ak R E RV ERERL M Rickets in a Pomeranian Dog
Resistant JiE - MEERDICHBENRE - AREAL EIEXHBEMAE Caused by a Novel Mutation
Rickets) - HEESFPARS IRREETUE - BERREBMRE RN in the Vitamin D Receptor
RIERE  {MENBSEBLR - BENER Gene
HRE -
7 AR I TS AESESITIER (LSD ) 2HERAMRAREAN— BRFRTLERILELR | RuiE c.1288G>A : A missense
(Lysosomal BN SEMIRT  WERIRZ &ML R S ERBENBEREN  BEK | changein the ATGAD gene
Storage SECEARWMRETF - ERH BB EHRAT R[E - FEAR BHE BEZ HUARAS links aberrant autophagy to a
Disease) HEVEABAERE - EMEESIEEZNS R RFIRENARS - R neurodegenerative vacuolar
HMERRIEAR - AR AN BEIRP L - EEA - BEEEmAESE storage disease
SIS A B E S E FE BN E NI AR 6% - PIRAIINEE 25
IBANBNYE - MIREEBRRERE - HApAS o R B AR B 4Bl A B
BEUBEMINMERSEAMARRERE MBI R/NEE - RIRAET
DB B R AR BR THAE - /B R SR SR O B PRAE AR
- OJREMEEXIRIKEEE - 178
Kt B W BRE
8 L-2-3SEN /| L-2-FEN _MRE (L2HGA ) BURREAIR BRABEEARELR | R c1297T>C - ¢.1299C>T:
B& FRE R ERE FL2HGDHER - HRL-2-FE X BEE EEEERT -t | EERE L-2-hydroxyglutaric aciduria:
(L-2-HGA-L-2- “HMIREEEY  SNZEYFERBYD®E BEIRESHIRER - T8 characterisation of the
hydroxyglutaric CERBABERBEE - RIRBARE - IR FHIRMERRERER - B molecular defectin a
aciduria) MM RPRIL-2-BEX_BKEARAS - TS FBHRHERH S5 - EBE spontaneous canine model
EEEBERPEHEAFEMSYE - BHEK R - SIENENESE - B
BEERIB1S - SEBRATILURRISERE - AEEB B ER T c.1A>G: A L2HGDH initiator
B A -—LRERENRAEENERSEL - AEE - URITHREE - tb methionine codon mutation
WSERERAA - BER - Fl in a Yorkshire terrier with
REAEES - L-2-hydroxyglutaric aciduria
9 AT IR AE MBI IR AE VIZLE AT AR S 3R B AEH TRER  BEEES 58 |AEH ¢.103_124del : Mucopolysac-
VI ARSBEFEZRE: - SEMMEEEBEMIER - % MM ZRIE - NEE | BER charidosis type Vlin a
(Mucopolysa BERRT - HEVMMMEEEBREBALT - Al HBRIRER - BWRE - 2 Miniature Poodle-type dog
-ccharidosis A - EIROARSMZES R ARIUR BE - B - IREGIERT caused by a deletion in the
Type VI) B BS AR AN AR A K2 AR AR A BB RS LA B 7 = - BIRIRERR - RIE arylsulphatase B gene
FRRRMEESEE - FZAERARRE - SBBR-4E4 REEER - WU AEE
ARMARBERETERREAE - 8 - DIRIB - BRI
EERER -
10 HERATTEAE 1Y HERATIRE [ B BURREMNEIRAEEN 2-3F s - RPHIRIRNA | KEHER ¢.363G>C: Isolation and
-A G6PCEER - FHIRRBEE6- ML IsE M IEHE - EEE - SRR HRLHA | EEBR| Nucleotide Sequence of
(Glycogen S ZEERERRT - BREEBESMEEN B MZE - BHARAAREAIL K Canine Glucose-6-phospha-
torage Disease ABBERIE - ERCEAAR  HEBEEE - FFRERETE - KERER tase mRNA: Identification of
Type la) K MIEEEK - Bl 28 Mutation in Puppies with
BETEERS - Glycogen Storage Disease
Type la
11 C3tRZ fiE RS Z AEBURRE NN 20571 B E8RC3 BREEAESBERNEBER |%ER%| c2136delC: Molecular
(C3 deficiency) 2E - 2—EANREEAESNCIERMEHR B TERREM B |EER Analysis of the Third
H—TEmEREGRIER - CCENBERTIER Iz ISR EMRE KT Component of Canine
RRELZPEREEROER  FMECGKSEEERE STERAEA - Complement (C3) and
BNEBHEREN RERER - FEMAR Identification of the Mutation
fRRERUAREESRE - RUBBMAMELRERF - 8 Responsible for Hereditary
EEBEENAARL SRR REE - MERK Canine C3 Deficiency
R BEYC3bAAUE(EC5-COfB—En - £
BB(CIER - BHSEREATMMARARIER -
FEILBCIRZ AEM R WA RS ESEAE
MRS - AEEERRIE A B\ IK B K S B AR
#it . B4ERARRERE—EXZHERM
TEEER -

w




12 EEREITEE| SERTTEERRREMNE2RAERN E1-3mBATRIRAEMN - B8 | AFE | ¢379_392dell4bp: A
(Fucosin FUCALER - 2—Elia-L- &SR e Lk MRBENE  RPHE - B | BER PCR-based diagnostic test for
storage IEEERAILIRE RERECHER - RIRD BATRTK - R - FREEE fucosidosis in English springer
disease) o-L-ERBEHIBERAAT - S RREIEETE - SERAOASLIETE - BBERE spaniels

T - EEYE R E RS AR A SRR EZEE . RIKE®E  mAlE

AR AR RZEE - BB SR ARNAE - REFHERR -

EEBE  EEETUHRBEINESRE - HBERH - BEED - BRR
YHEREE TR -

13 SAREKEE | SEREKERE (CLAD) E—BaMnReE | BREREENcERE & |®RERME cl076>C:AMissense
(Platelet BOBERBNEREER - RRAKREEE EERadpEsBmRoas BEE | Muaaton gzthe b-2 Integrin
Adhesion HEMARES R m/VRIERE - EHZREE BUR - RS AR S gene (ITGB2) Causes Canine
Defect) HEOBRMEARY  EEPHNARREST | B SOTES 85 H LDel;A ocyte Adhesion

PHRARBHE_REOMRENES - # gfgﬂél Egggﬁ . ﬁfﬁggﬁ enciency
A AR I BB PR B E W AE RSN R S EHIRSIERS - OJREE .
B RBRFRAERER  REREHRE WEAREEE - sk - WHIR ¢.1349_1350insAAGACGGCT-
e BEAB AT - BT - 26 GC: A mutation in the canine
44T SE S 2 IR AR AN 2 FEE R Kindlin-3 geneassociated with
[ - increased bleeding risk and
susceptibility to infections

14 e BEMSREREE—EARBBERAMTX FRERRNIDEFETER | 2B &M <10828G>T:SCID inJack
RBERE TRRE ~ SMES AR AR A X PR R PR RO A B S e 0 B2 AR - MRBEAE)B | EER Russell terriers: a new animal
(Severe RRERIGHREE - RIRAMBEBERELE R LIREMR - DBERA model of DNA-PKcs
Combined OMEE  BESREHRERENTRRKE PRI - HIEE - K8 - IR deficiency
Immunodefic- | BFBARKBERES - INEMEAERK - B E AR - GBI
iency) MBEREEIgMInEE - HRERIBAEERE 2 pREE £RAR. ¢.2893G>T : Severe combined

% E - PR EEE - IERE - A I immunodeficiency in Frisian
B FRSE - R - 'L Water Dogs caused by a RAG1
E;ﬁkiﬁﬂﬁﬁﬂ@iwzﬂ% - wk mutation
A= °

15 MSMEITTRE HEMITBIEIARBRREMNEIR G OTHIRETMEMAER - a0 | OB | ¢737_739delCCA : Canine
INIAZY SGSHER - 2—ERREANZRISEN A EEBL - RS MIIRE iEB% | Heparan Sulfate Sulfamidase
(Mucopolysa- | EJ& - RIRRIEELERZ Wi 2 BT =AM Bals 25EN  WBHTRS - and the Molecular Pathology
ccharidosis - B O BT R A EL A R HEL - & SV EREHERRER - Underlying Sanfilippo
Type l11A) RAENARINEERS - DEFRIREN - BRI Syndrome Type Ain

IS RRRbE - EITHER - @ Dachshunds

EHEEMFEHZMNR - &

BUEEEZEMREAE €.686_687insA : Identification

MaBEEHZ - B - 5T of a Mutation Causing

CBEADKERPE - & Mucopolysaccharidosis Type

BEEE  BURZR - IIA in New Zealand Huntaway
Dogs

16 WERITER-3E | HRITFER-3E (GSD Ma ) 2HEMINRSE65ER HERIFER-3AWEERRIE | B c.4223delA : Glycogen
(Glycogen B8 DIRTE SN IR S S8R A AL AGLE FE SR £ FEU2AERE - BEREE (LI | Storage Disease Type lllain
Storage Disease | - &R AL REAT - WEIR D B ERA Z2 - BIEIEERIRILSE - #EEEE| Curly-Coated Retrievers
Type llla) AXEERIE -  RBWRREEERE  BERE AR BENNEBILE - €.686_687insA : Identification

LREMAR - FHRIZA A ARINEE hEIEIERTREA - M of a Mutation Causing
- BAEMAEROAE - AEEB Mucopolysaccharidosis Type
ZEKREMNEK - IIA in New Zealand Huntaway
Dogs
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17 XEHBRERS | XEHEREHSREREE—EhN SRR ERERRNISHETERE | RBHRM| <30_33del: IL-2R gamma
RBERIE SeRERRAE ~ AR A AL PR B AR AR SR B R - RBEAZ/BERRE | BER gene microdeletion
(X-linked Severe| AR RERIEFAEIE - RIRBWIRHE XS YAHIREM - CIRER B IRE demonstrates that canine
Combined Az ME4L - BRESRAEMERENTABMK E{EE - S - IREBSE R X-linked severe combined
Immunodefic- HBENBAMKBRES - SNEHREAMMEERK - R - EIEBEIE - RE immunodeficiency is a
iency) MEAELEIGQMAEE - BAFRRBAELEREE | € £RAR  BERK - 15 homologue of the human
GRRIE - BE - BB IR WIRSIE - disease
i858 - BT - A= AREEROHE
%~ mikEE -
18 mBglts FERAERIEMEREMNNFELSHREIECAT BRAERZEORES RHEE | c979G>A: cDNA cloning of
fig MAE R, 2—BARAAR B caisEtE CREHERRATRE - F508 - B iEBER% | mutant catalase in acatalase-
(Catalase BERNHAHER LR - REBBEEEN R - BROEGR o toJAE mic beagle dog: single
Deficiency) HAEE  BERBEARANAREEY R ER Z IR ARSI - KRR nucleotide substitution

B BERERELEEAERSE  BRBHEA
ERNBSRLEERESRS  BBAE(LINAL
ERR RIS - BELCSBETEFENMAE
Mis  CRERSBECENHLZBRE
FEERKAER - ARESHEEMBENRK
HBE - EREEHEPEEEFEEENER
- BEEEEEN FRECHTRBREPESE
WHASEEYZ— - BERR(CEEEME
EASEEENER - fINERERAHRP
(ERRESRERKENEREEE5 R
AR ARG - AESIRIRDNA - EBEM
AEER - 30 B o] AEEFRAEAR R -

BEE -

leading to thermal-instability
and enhanced proteolysis of
mutant enzyme
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REARAOIPEED - LIRSS - R4 BEERERBICER - BIFMN - AEEPEAR - RIRPENR LR - RE
ENPERR - 5241 - MEIERERLB R - REAMER - RARERRLNERER - B8 - AeEM - AT MBERE - 16
BREILR - EFRERIBERS - BEARE  TERKRREXE  SRESR - FBEm) - ABRES - RIE[EAI
CHEEEANMSREBENZRM - NARNENER - ERIZNBAIBEHZEMN DR - KY7%HRAIRLIRE
AR ZEBEAR - LIRARBERNKETEEARR - BWES-10EBRMERBLIBEAE EZSHESENFT R
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	PHOTO_af_image: 
	主人姓名: Ms. XXX
	電話號碼: 12345678
	出生日期: 01 Jan 2020
	樣品編號: LP21A-XXXX
	報告編號: LP21A-XXXX
	報告日期: 01 Oct 2022
	晶片編號: -
	犬科: 是
	貓科: Off
	男: Off
	男-已絕育: 是
	女: Off
	女-已絕育: Off
	品系鑑定: 純種(玩具貴婦犬 100% ) P1-P2
	性格特徵簡介: ★愛因斯坦。汪   ★當代獨立汪   ★學習委員
	智商評估: 天才汪 P5
	遺傳疾病: 您的愛寵攜帶1項遺傳患病。P6-P33
- 退行性脊髓病 Degenerative myelopathy (DM)
請仔細查看報告中的健康建議  
	健康風險評估: 7項較高健康風險：P34-P40
先天性感覺神經性耳聾 99.45%
肥大細胞瘤 85.25%
成年犬耳聾 75.41%
髖關節發育不良 61.38%
強迫症 57.01%
骨肉瘤 53.55%
甲狀腺功能減退症 51.37%

3項較低健康風險：
淋巴瘤 32.7%
門體靜脈血管畸形 27.87%
先天性巨食管症 24.04%

	檢測結果1: 玩具貴婦犬
	檢測結果1__%: 100%
	檢測結果2: 
	檢測結果2__%: 
	檢測結果3: 
	檢測結果3__%: 
	檢測結果4: 
	檢測結果4__%: 
	檢測結果5: 
	檢測結果5__%: 
	檢測結果6: 
	檢測結果6__%: 
	檢測結果7: 
	檢測結果7__%: 
	品種說明: 玩具貴婦犬

貴婦犬可以分為標準貴婦犬,迷你貴婦犬和玩具貴婦犬。玩具貴婦犬通常也被稱為“泰迪”，這不是一個品種稱呼，而是最常見的貴婦犬的美容打扮之一的叫法。牠是位於邊境牧羊犬之後，智商排名第二的犬種。牠們不喜歡被留在家裡，或被排除在家庭樂趣之外。適合有青少年的家庭，不適合有幼兒的家庭。牠在17世紀起源於法國，在19世紀末遷移至美國。
	膽量值1: ★★★★☆
	膽量值2: 是隻比較膽小的狗狗，容易焦慮，希望世界對牠溫柔以待。
	暴躁值1: ★★★★☆
	暴躁值2: 是隻較急躁的狗狗，不要嘗試去挑戰牠的底線。
	吠叫值1: ★★★★☆
	吠叫值2: 天生是個愛說話的狗狗，有事沒事就愛叫一下，如果牠並沒有這麼做，那麼恭喜你，牠為了融入你的生活改變了天性
	獨處值1: ★☆☆☆☆
	獨處值2: 是隻學會享受孤獨的狗狗，獨處能力很強，但並不代表牠不想和你在一起，要知道，和你在一起的時光才是牠最開心的。
	排尿值1: ★★★★☆
	排尿值2: 在你看不到的情況下，可能會隨意尿一尿，牠知道這樣做不太好，但是牠就是想試一試。如果牠並沒有這麼做，那麼恭喜你，牠為你忍住了。
	活力值1: ★★☆☆☆
	活力值2: 是隻動靜皆宜的狗狗，靜如處子，動如脫兔。
	智商指數1: ★★★★★
	智商指數2: 是一隻智力超群的天才狗，一般情況下聽到新指令5次以內，就會理解需要完成的動作並牢牢記住。主人下達命令時，牠的完成度高達95%以上，並且能夠在3秒內做出反應。即使訓練牠們的人經驗不足，牠也可以學習得很好。
	智商評估的檢測結果: 天才汪
	檢測到的患病1: 0
	攜帶的遺傳風險1: 1
	檢測到的患病2: 您的愛寵沒有攜帶遺傳疾病。
	攜帶的遺傳風險2: 退行性脊髓病 Degenerative myelopathy (DM)  P19

診斷建議：您的愛寵攜帶了退行性脊髓病的遺傳隱患，需要細緻的照顧。注意控制體重避免過重，可防止增加對脊椎的壓力和造成不適。提供充足的營養以及適當的運動，增強愛寵的免疫力。一般發病年齡在9-11歲之間。早期階段始於後軀幾乎不可察覺的虛弱，有機會聽到愛寵走路時有微弱的刮擦聲音。盡量保持每月檢查一次愛寵的後腳或後指甲是否有不均勻的磨損，特別是最裡面的指甲，因為這可能是早期報警。

養育建議：

細緻的支援性護理是退行性脊髓病的犬隻唯一可用的治療方法。患病犬一旦開始失去站立和行走的能力，寵物主人必須做許多事情才能保持牠的生活品質。中等強度的運動和其他形式的物理治療可以延緩肌肉退化和萎縮，並幫助維持盆腔四肢的運動和力量。寵物主人可以幫助伸展，延伸和彎曲犬隻的後腿，這類活動有助於延緩病情，並幫助患病犬保持力量，更長久地維持平衡能力和行走能力。游泳、水下跑步機使用和水療也可以有益於延緩病情。患病犬需要舒適的床上用品，如空氣床墊、水床、休閒椅墊、人用床墊、羊毛、睡袋、毯子、稻草或其他柔軟舒適的東西。寵物主人需要經常更換床上用品的外層，並且需要定期幫患病犬洗澡，以防患病犬由於大小便失禁引起褥瘡、皮膚潰瘍等其他疾病。對長毛品種而言，在尾巴和肛門周圍的毛髮應該經常修剪。寵物主人需要管理寵物的飲食，以防止體重增加。經常躺著的患病犬需要時不時的翻身，以防止壓瘡和肺塌陷（肺不張）。在犬隻的後腿失去行動能力後，可以使用犬隻專用的輪椅，輔助行走。體型較小的犬隻可能比體型較大的犬隻生存的時間更長，因為牠們更容易被照顧。犬隻主人應向對該疾病有治療經驗的專業寵物醫生諮詢。
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	健康風險: 10
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	2: 99.45
	4: 
診斷建議： 您的愛寵攜帶了先天性感覺神經性耳聾的遺傳隱患，需要細緻的照顧。注意日常護理可以幫助預防愛寵的耳部感染，減少因受損而導致耳聾的機率，如果發現耳部感染 ，請盡快尋找獸醫檢查並進行徹底的治療可以預防導致耳聾的損傷。

養育建議： 耳聾的寵物需先給予視覺上的暗示再接近寵物，不然容易受驚或攻擊人。 訓練上主要以手勢信息。人們可以通過肢體語言與耳聾的寵物溝通，並用手勢訓練一隻寵物。
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	1: 是
	2: 75.41
	3: Off
	4: 
診斷建議：您的愛寵攜帶了成年犬耳聾的遺傳隱患，需要細緻的照顧。聽力衰退是不少寵物於衰老過程中出現的一部分，一般寵物的適應能力很快。只要主人主動做出改變，寵物也會很快適應。最後，為了避免各種耳朵疾病導致的失聰，需要定期的耳部清潔。

養育建議：耳聾的寵物需先給予視覺上的暗示再接近寵物，不然容易受驚或攻擊人。隨著聽力下降會對之前已經服從的聲音訓練不表現出相應的動作，因而訓練上主要以手勢信息。
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診斷建議：您的愛寵沒有攜帶了肘發育不良的遺傳隱患。
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診斷建議：您的愛寵攜帶了髖關節發育不良的遺傳隱患，需要細緻的照顧。選擇最適合這種疾病的飼料為他們成長的最佳發展所必需。 如有必要，將建議預防性的鈣質補充。根據寵物的品種和年齡，避免劇烈運動，適量控制體重，並進行適當鍛鍊。 注意寵物不宜久坐不動以及避免導致肥胖的飲食。 重要的是，居住環境的地板表面不能打滑，會令寵物移動變得困難，並在發育過程中容易促進成事故或畸形。

養育建議：由於髖關節發育不良是一種退行性的遺傳病，隨著年齡的增長病情會有所變化。當病情加重或出現任何明顯變化時，都要與寵物醫生聯繫，對病情進行複查，從而重新評估和製定治療方案。建議體重控制，控制能量攝入，保持體重在正常體重減輕10%-20%範圍能極大控制症狀。給予犬隻柔軟的窩墊，避免長時間臥趴造成的皮膚壞死或褥瘡形成，防止直接臥在硬的地板。在氣溫較低的天氣或晚上注意保暖防寒，保持生活環境適宜溫度，給予保暖的毛毯覆蓋或穿上衣服可有效減緩關節疼痛和僵硬。減少對關節衝擊，保護關節。外出避免不平路面，石子地或較硬的水泥地，可走草地等較軟防震地面，避免迅速減速或轉向。限制運動，避免劇烈、活動量大的運動、跳躍、攀爬、上下樓梯或沙發，減少關節磨損。科學理療，適當頻率拉升按摩肌肉，可選擇慢速長距離散步、游泳、水中運動。早期對髖關節發育不良的診斷和預防非常重要，最早可通過對犬隻基因檢測得知是否具有髖關節發育不良高發風險。對於有高發風險的犬隻可嚴格調整營養攝入及生活方式，將環境影響因素降至最低，以盡量避免疾病的發生。同時寵物主人需定期（每3個月）帶寵物進行專業的髖關節評估以儘早的發現疾病。在幼犬期對未完全長好的髖關節進行評估和預判，就有可能通過一些治療對髖關節發育不良進行糾正。而當犬隻已出現明顯異常再看診時往往已經成年或出現了關節磨損，而此時已無有效的糾正方案，關節炎會持續惡化。早期基因檢測與診斷可以避免或糾正髖關節發育不良，避免長期承受關節疼痛和運動障礙，從而提升犬隻的生活質量。通過對致病基因的篩選可以進行早期識別與治療，同時淘汰潛在遺傳缺陷的犬隻育種，防止缺陷基因延續。
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診斷建議：您的愛寵沒有攜帶了前十字韌帶斷裂的遺傳隱患。
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診斷建議：您的愛寵攜帶了門體靜脈血管畸形的遺傳隱患，需要細緻的照顧。靜脈負責80%的血液供應，一旦此疾病出現意味著肝臟血液供應減少、影響發育變得遲緩、甚至出現肝功能嚴重受損。要注意日常飲常，挑選易消化的蛋白，也可跟獸醫溝通選擇肝臟處方糧。

養育建議：注意日常飲食，飼餵低蛋白食物，食用適量高生物價值的蛋白質如雞蛋，奶製品。避免內臟食物食用，增加纖維素的食用，限制脂肪食用。定期帶寵物進行相關肝功能檢查，注意寵物精神及食慾，有異常及時與獸醫聯繫。
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診斷建議：您的愛寵攜帶了甲狀腺功能減退症的遺傳隱患，需要細緻的照顧。大多是因為狗狗自身的免疫系統攻擊了甲狀腺，造成腺體萎縮。就目前來說，狗狗只能持續通過藥物治療才能控制甲狀腺激素水平。需要留意控製藥量，過量的藥物可能會使狗狗有口渴、焦慮、腹瀉等情況。

養育建議：患病犬只需要儘早補充甲狀腺素並終生維持治療，定期進行體檢及服藥後進行甲狀腺激素測定。用藥後寵物活動能力、皮膚、精神狀態等改善需要幾周到幾個月的時間。
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診斷建議：您的愛寵攜帶了先天性巨食管症的遺傳隱患，需要細緻的照顧。假若出現數次飯後嘔吐問題，建議盡快找獸醫進行檢查。可以考慮注意選用更容易食用及吸收的食物，並且留意飲水情況。

養育建議：少食多餐，一天可將飼餵次數增加到四次，以限制食管擴張及避免異物誤吸入肺。對於發病的犬隻建議用流質，稀軟食物作為日常飼餵，在高位平台上給食物，食盆位置和頭部平行，借助重力有助於食物向下運動，減少食物留滯。同時可在飯後將前肢站在樓梯或梯子等高處保持15-30分鐘以避免食物停留在食管。
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診斷建議：您的愛寵攜帶了骨肉瘤的遺傳隱患，需要細緻的照顧。留意愛寵居住環境，避免過度日曬、荷爾蒙、環境中的毒素等（例如二手煙及家用化學品）。同時需要控制體重避免過重，提供充足的營養以及適當的運動，增強愛寵的免疫力。

養育建議：骨肉瘤是一種非常惡性的癌症，一旦主人發現異常，通常已經轉移。因此需定期帶寵物進行專業的醫療檢查。注意觀察寵物運動及骨骼生長情況、呼吸狀況，如果你發現寵物的腿部或身體有任何異常及時送診配合寵物醫生檢查及治療。骨肉瘤的疼痛往往非常嚴重，經常達到必須截肢的程度，截肢後，狗很快學會跑步，過正常的生活。手術後可以立即開始承重練習和進行小範圍的活動。大多數狗在手術後的一到兩個月內恢復正常活動。
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診斷建議：您的愛寵沒有攜帶了血管肉瘤遺傳隱患。
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診斷建議：您的愛寵攜帶了淋巴瘤的遺傳隱患，需要細緻的照顧。留意愛寵居住環境，避免過度日曬、荷爾蒙、環境中的毒素等（例如二手煙及家用化學品）。及需要控制體重避免過重，提供充足的營養以及適當的運動，增強愛寵的免疫力。

養育建議：注意觀察犬淋巴結生長情況。注意觀察皮膚及黏膜顏色，以及時發現貧血及黃疸。避免飼餵高鈣及高蛋白食物，可適當添加補血製劑及胃腸保護製劑。化療期間聽從寵物醫生的建議。


	12: 
	1: Off
	2: 
	3: 是
	4: 
診斷建議：您的愛寵沒有攜帶了B細胞淋巴瘤的遺傳隱患。


	13: 
	1: 是
	2: 85.25
	3: Off
	4: 
診斷建議：您的愛寵攜帶了肥大細胞瘤的遺傳隱患，需要細緻的照顧。這種腫瘤留意愛寵居住環境，避免過度日曬。留意愛寵居住環境，避免過度日曬、荷爾蒙、環境中的毒素等（例如二手煙及家用化學品）。及需要控制體重避免過重，提供充足的營養以及適當的運動，增強愛寵的免疫力。

養育建議：定期檢查寵物全身皮膚，注意是否有表面不平滑的突起，若出現及時送診。對於罹患肥大細胞瘤的犬定期測量及記錄身體突起的大小和數量、位置，及時與獸醫溝通。肥大細胞的腫瘤是最好避免過度揉捏，會在周圍組織出現紅腫和形成風疹，加重疾病的擴散。術後1-3個月復診，之後每半年持續複診。


	14: 
	1: 是
	2: 57.01
	3: Off
	4: 
診斷建議：您的愛寵攜帶了強迫症的遺傳隱患，需要細緻的照顧。在焦慮的狀態下，寵物生理會釋放與壓力反應有關的神經傳導物質。當寵物感到沮喪或緊張時，假若會在某些行為上不斷重複，就需要留意可能患上強迫症。治療這個疾病之前，需要先找出焦慮的原因，如果能夠將原因去除，寵物才能夠真正的被治癒並恢復健康。

養育建議：當寵物出現正常行為時可以通過誇獎、食物及長時間輕輕撫摸的方式對其獎賞。增加與寵物玩耍及相處的時間，當出現症狀時及時打斷其行為。仔細記錄寵物在家的情況包括行為發生的頻率及可預見的誘發因素等，及時與獸醫溝通。


	15: 
	1: Off
	2: 
	3: 是
	4: 
診斷建議：您的愛寵沒有攜帶了消化澱粉酶的遺傳隱患。


	16: 
	1: Off
	2: 
	3: 是
	4: 
診斷建議：您的愛寵沒有攜帶了杜興氏肌營養不良的遺傳隱患。
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	寵物姓名: Apple
	基因毛色: 黃色，白色，紅色，栗子色
	基因毛型: 長捲毛，山羊胡
	生育建議2: 不建議攜帶致病突變的犬隻育種以防該致病突變在後代中延續。如需育種，需經過基因檢測不攜帶該致病突變的配偶，以防後代罹患此遺傳病。
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	鈣: ≥0.6%
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	1: ★★★★★★★★★★☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝7: 
	1: ★★★★★★★☆☆☆☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝8: 
	1: ★★★★★★★★★★★☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝9: 
	1: ★★★★★★★☆☆☆☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝10: 
	1: ★★★★★★★★★☆☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝11: 
	1: ★★★★★★★★★☆☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝12: 
	1: ★★★★★★★★★☆☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝13: 
	1: ★★★★★★★☆☆☆☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝14: 
	1: ★★★★★★★☆☆☆☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝15: 
	1: ★★★★★★★★★★☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝16: 
	1: ★★★★★★★☆☆☆☆☆☆☆☆
	2: 正常

	營養代謝17: 
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	營養代謝18: 
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	2: 
	3: 

	營養代謝19: 
	3: 
	1: 
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	梳毛護理指數: ★★★★☆
	梳毛護理: 每天1次:被毛褪毛較多，頻繁的梳理可以儘量去除掉落的被毛並防止裡層被毛纏結，另外每天梳理有助於你與牠感情的培養哦。
	洗護要求2: 
	洗護要求1: 無特別
	專注度1: ★★★★☆
	專注度2: 天生專注度極高，牠把注意力放在你身上時，其他事物很難打斷牠。
	遊戲慾1: ★★★☆☆
	遊戲慾2: 是喜歡玩遊戲的狗狗，你陪牠玩耍的時間越多，牠就越活潑。
	興奮值1: ★★★★☆
	興奮值2: 是隻興奮點太低的狗狗，隨隨便便就激動起來。
	服從性1: ★★★☆☆
	服從性2: 孺子可教型，只要你方法恰當，好好跟牠說，牠還是很願意和你一起學習的。
	聰明值1: ★★★★★
	聰明值2: 對於新的指令，不用下達超過5次，就能理解是什麼意思，並且95%以上的時間對主人的第一個命令是服從的。
	逃逸值1: ★☆☆☆☆
	逃逸值2: 只想和你在一起，只要你不逃走。


